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Exercice 1 : Indiquez sur votre copie les affirmations VRAIES 
1. NCBI est un centre de ressources de données biologiques      
2. Une séquence au format fasta commence par le signe   <  
3. Des séquences orthologues ne sont pas homologues 
4. GenPept est une banque de connaissance 
5. Pfam est une banque protéique   
 
Exercice 2 : 
Répondez aux questions suivantes : 
1. De quelle banque provient cette fiche ? 
2. De quel type de séquence s’agit-il ? 
3. A quoi correspond le nombre P32485 ? 
4. A quoi correspond le terme « db_xref » ? 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
Exercice 3 : 
1. Indiquez le nombre de séquences protéiques du NCBI correspondant à la nitrate reductase chez la plante 
Arabidopsis thaliana 
2. Ecrivez la requête utilisée pour les identifiez 
 
Exercice 4 : 
La protéine Q94F62 
1. Est-elle sécrétée ? Expliquez votre réponse 
2. Indiquez le numéro d’accession PFAM du domaine kinase de Q94F62. 
 
 


